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Tarih Öncesi Genler mi
Tafl›yoruz?

Son 15 sene içinde tarih öncesine ait insan
fosilleriyle, mitokondriyal DNA ve Y
kromozomu örnekleriyle yap›lan
araflt›rmalar, günümüz insan›n›n atas›n›n
Afrika’da ortaya ç›kt›¤›n›, daha sonra
buradan dünyaya yay›ld›¤›n› ve daha eski
insan örnekleriyle genetik olarak
kar›flmaks›z›n onlar›n yerini ald›¤›n›
destekliyordu. Ancak, Nisan ay›n›n bafl›nda
Wisconsin’de yap›lan bir genetik
sempozyumunda, iki ba¤›ms›z grup
taraf›ndan, günümüz insan›n›n baflka insan
türleriyle eflleflti¤ini gösteren veriler
sunuldu.
Rutgers Üniversitesi’nden (ABD)
genetikbilimciler Makoto Shimada ve Jody
Hey, dünyan›n çeflitli yerlerinden 659
insana ait 10,1 kilobazl›k belirli bir DNA
bölgesi üzerinde yapt›klar› incelemeler
sonucunda, bir arada kal›tlanan ve kökeni

eski Asya’ya dayanan bir genetik
mutasyonlar seti bulduklar›n› aç›klad›lar.
Söz konusu DNA bölgesi üzerindeki
çeflitlilik en fazla Afrika’da görülürken,
haplotip X ad›n› verdikleri tek bir ender tür
mutasyonaysa, yaln›zca Avrupa-Okyanusya

aras›nda yaflayan 9
kiflide rastland›. Afrika
örneklerinin hiçbirinde
görülmeyen bu
mutasyonun, yaklafl›k
1 milyon y›l önce, yani
günümüz insan›n›n
Afrika’dan dünyaya
yay›lmaya
bafllamas›ndan çok
önce ortaya ç›kt›¤›
düflünülüyor.
Arizona
Üniversitesi’nden
genetikbilimci Michael

Hammer ve Dan Garrigan’›n Rutgers
grubundan ba¤›ms›z olarak yapt›¤›
araflt›rmadaysa, X kromozomunun RRM2P4
bölgesinde, Afrika’da neredeyse hiç
görülmeyen, ancak Do¤u Asya’da oldukça
yayg›n olarak rastlanan, yaklafl›k 2 milyon
yafl›nda bir haplotip ortaya ç›kar›ld›. Bu
haplotipin, bir zamanlar Asya K›tas›’nda
yaflam›fl olan Homo erectus’da ortaya
ç›km›fl olabilece¤i olas›l›¤› üzerinde
duruluyor.
Küçük gen bölgeleriyle yap›lan
araflt›rmalar›n bu gibi çal›flmalarda yeterli
kabul edilmemesi gerekti¤i üzerinde
önemle duran araflt›rmac›lar, bu heyecan
verici sonuçlar›n ›fl›¤›nda, daha genifl gen
bölgeleri üzerinde çal›flmaya bafllamak için
sab›rs›zlan›yorlar.

Deniz Candafl

Science, 22 Nisan 2005

Soludu¤umuz Genler
Genetik dünyas›n›n yorulmak bilmeyen
deha beyni J. Craig Venter, ne karada ne
suda ne de havada incelenmemifl gen
b›rakmamaya kararl›...
fiimdilerde Sargasso Denizi’nde yürütülen
bir pilot proje kapsam›nda, dünyan›n dört
bir yan›nda deniz suyunda yaflayan
organizmalar›n genlerinin
kataloglanmas›yla u¤raflan Venter, yeni bir
proje için flimdiden kollar› s›vad›: Havada
uçuflan bakterilerin, virüslerin, mantarlar›n
ve di¤er mikroplar›n DNA’lar›n›n
envanterini ç›karmak.

Bu yeni “havadar” genom projesi için
bafllang›ç noktas› olarak Manhattan
semalar›n› seçen Venter, bir çat› filtresinin
toplad›¤› maddeleri incelemeye çoktan

bafllad›. Hava izleme çal›flmalar› yürüten
güvenlik birimlerinin yaln›zca flarbon gibi
belirli baz› hastal›klar›n etkenleri üzerinde
yo¤unlaflmas›n›n yeterli olmad›¤›n› özellikle
belirten Craig Venter, bu proje sayesinde,
baflta sa¤l›¤›m›z› tehdit edenler olmak
üzere, atmosferde serbestçe dolaflan
mikroorganizmalar hakk›nda bilgi sahibi
olmam›z yolunda büyük bir ad›m olaca¤›n›
söylüyor. Binalar›n içinden de örnekler
toplamay› amaçlayan ekip, çal›flma
sonucunda elde edilen verileri, herkesin
eriflimine de sunacak.

Deniz Candafl
Science, 11 Mart 2005 
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