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Keflifler
2000 Y›l›n›n Y›ld›z›,
Genom Dizilifli
‹nsanl›¤›n kal›t›m flifresinin çözülmesi
yolunda en önemli ad›m kabul edilen
genetik haritam›z›n ç›kart›lmas›, 2000
y›l›n›n tart›flmas›z en önemli bilimsel
geliflmesi oldu. Science dergisi
editörlerinin kat›ld›¤› bir ankette,
insan›n genetik flifresini oluflturan ve her
hücremizin çekirde¤inde bulunan 23 çift
kromozom üzerinde sar›l› DNA
sarmallar›ndaki 3 milyar baz çiftinin
dizilmesinin, toplum ve bilimin gelece¤i
bak›m›ndan en büyük potansiyel etkiye
sahip geliflme oldu¤u sonucuna var›ld›.
Bu büyük baflar›, resmi araflt›rma
kurumlar›n›n oluflturdu¤u uluslararas› bir
konsorsiyumla, baz› özel genleri
patentlemek isteyen bir ticari kurulufl
aras›ndaki yar›fl› noktalad›. Sonuca
ancak biyoloji, kimya, fizik, matematik,
bilgisayar ve mühendislik bilimlerinin
senteziyle var›labildi. 
1999 y›l›nda araflt›rmac›lar yaln›zca tek
bir çokhücreli organizman›n,
Caenorhabditis elegans adl› kurtçu¤un
genom dizilimini çözebilmiflken, 
bu say›, geçti¤imiz y›l insan genomunun
yan›s›ra, meyve sine¤inin ve
genetikçilerin bitkiler alemindeki temel
deney arac› olan Arabidopsis
thaliana’n›n baz dizilimleriyle sürekli bir

art›fl trendine girdi. Bu arada fare,
maymun, zebra bal›¤› ve iki ayr› tür
balon bal›¤›n›n genom dizilimlerinin
tamamlanmas› için de çal›flmalar
sürüyor. 
Baz diziliminin tamamlanmas›, insanl›¤›n
henüz kendi kal›t›m sürecine egemen
olmas› anlam›na gelmiyor. Bunun için
önce bu dizilimden yola ç›karak,
kromozomlar›m›z üzerinde bulunan ve
saç, göz, cilt rengi, boy, hastal›klara
yakalanma e¤ilimi gibi tüm bireysel
özelliklerimizi belirleyen genlerin
say›s›n›n saptanmas› gerekiyor. Ancak
bu konuda henüz fazla yol katedilebilmifl

de¤il. Gen araflt›rmac›lar›n›n ço¤u, insan
genomunda 80 000 –100 000 adet gen
bulundu¤una inan›rken, bu say›y›
20 000’e kadar düflürenler de,
300 000’e kadar ç›karanlar da yok
de¤il. Genlerin say›s›n›n ve yerlerinin
tam olarak belirlenmesinden sonraki
ad›msa, bunlar›n ifllevlerini, hangi
proteinleri, hangi amaçla ürettirdiklerini
belirlemek. Bu konudaki çal›flmalar baz›
meyvelerini daha flimdiden veriyor.
Genlerimiz hakk›nda geniflleyen bilgi
hazinemiz sayesinde kanserin,
yafllanman›n nedenleri ve ba¤›fl›kl›k
sisteminin karmafl›k yap›s› konusunda
çok önemli bilgiler edindik. Bu yüzy›l
içinde genetik araflt›rmac›lar›n›n pekçok
gen ailesinin s›rr›n› çözmeleri ve
proteinlerin karfl›l›kl› etkileflim
süreçlerini belirlemeleri bekleniyor. 
Araflt›rmalar›n beraberlerinde pek çok
etik sorun getirece¤inde de kuflku yok.
Bunlardan baz›lar› daha flimdiden ABD
ve Avrupa ülkesinin gündeminde bafl
s›ralarda yer al›yor. Ancak genom
diziliminin insan sa¤l›¤› ve genel olarak
yaflam konusundaki bilgimiz aç›s›ndan
tafl›d›¤› potansiyel, bu araflt›rmalar›n
çekicili¤ini dayan›lmaz k›l›yor.
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