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California Üniversitesi (Santa Cruz) araflt›r-
mac›lar›, günümüzde gen haritalar› ç›kar›-
lan baz› hayvanlardan yola ç›karak 75 mil-
yon y›l önce yaflam›fl ve günümüzde yafla-
yan memelilerin neredeyse tümünün ortak
atas› oldu¤u düflünülen bir hayvana ait
DNA zincirinin bir bölümünü oluflturdular.
Ekibi yöneten biyooenformatik uzman› Da-
vid Haussler, araflt›rmac›lar›n bundan sonra-
ki hedefinin “boreoyuteryen ata” olarak ad-
land›r›lan ve filler, kar›ncayiyenler ve benze-
ri hortumlu hayvanlarla, akrabalar› d›fl›nda-
ki plasental› memelilerin  atas› oldu¤u dü-
flünülen hayvan›n  tüm genomunu (gen ha-
ritas›n›) ç›karmak oldu¤unu söyledi. 
Ekibin flimdiye kadar sentezledi¤i DNA zin-
ciriyse 1 milyon harf (baz) uzunlu¤unda. 
Araflt›rmac›lara göre, Jurassic park filminde
oldu¤u gibi  milyonlarca y›l önce yaflam›fl
hayvanlar›n fosillerinden, bozulmam›fl DNA
elde etmek, uzak bir hayal. Dolay›s›yla Ha-
ussler ve ekibi bugünden bafllayarak geriye
gitme yöntemini seçmifl. 
‹fle günümüzde yaflayan memelilerin gen
haritalar›n›n yan yana konarak ve her ge-
nomda ayn› baz›n (ya da DNA “harfi”nin)
bulundu¤u noktalar›n belirlenmesiyle bafl-
lanm›fl. Bu noktalar›n, memelilerin atas›nda
da ayn› yerde oldu¤u düflünülüyor. Bazlar›n
de¤iflti¤i yerlerdeyse evrim basamaklar›nda
geriye gidilerek de¤iflimlerin ne zaman ol-
du¤unun ortaya ç›kar›labilece¤i umuluyor. 
Haussler ve arkadafllar› kendi oluflturdukla-
r› 50.000 bazl›k sanal bir DNA dizilimi üze-
rinde yapt›klar› bilgisayar testleriyle modeli
s›nad›ktan sonra gerçek genomlar üzerinde
çal›flmaya bafllam›fllar. 19 hayvan›n geno-
munda karfl›laflt›rd›klar› DNA dizgesi, insan-
larda kistik fibroz hastal›¤›ndan sorumlu
CFTR genini içerdi¤i için di¤er hayvan ge-
nomlar›nda da ayr›nt›l› biçimde incelenen
bir dizge. 
Yaklafl›k 2 milyon baz içeren bu dizgeden

geriye giderek araflt›rmac›lar “boreouteryen
ata”ya ait 1 milyon bazl›k bir DNA dizgesi
oluflturmufllar. 
‹nsanlar›n da dahil oldu¤u primatlarda bu
dizgenin ata memeliye ait dizgeyle çok az
farkl›l›k gösterdi¤i, kemirgenlerde ve inek-
lerdeyse fark›n daha belirli oldu¤u ortaya
ç›km›fl. 
Ancak ekibin, memelilerin atas›n›n tüm gen
haritas›n› ortaya ç›karabilmesi için günü-
müzdeki hayvanlardan flimdiye kadar ge-
nomlar› belirlenebilenlerden çok daha fazla-
s›n›n genomuna gereksinimi var. Ayr›ca
yöntemin, evrim sürecinde kromozomlar›n
zaman zaman yeniden yap›lanmas› ve bu-
nun uzun DNA parçalar›n›n yerini de¤ifltir-
mesi olgusuyla bafledip edemeyece¤i de ke-
sin de¤il. 
Yine de memelilerin evrim sürecini incele-
yen biyologlar için ata memelinin genomun-
da yaln›zca birkaç genin yap›s›n›n belirlene-
bilmesi bile son derece önemli.
Ata memelinin gen haritas›n›n pratik kulla-
n›mlar› da var. Çünkü genom, de¤iflmeyen
bölgeleri de gösterecek.  Bu sabit bölgeler,
genellikle buralar›n önemli bir iflleve sahip
olduklar›n› gösteriyor.  Buysa genlerin han-

gi parçalar›n›n en önemli ifllevleri yüklen-
diklerini ortaya koyabilir.  Ayr›ca ata meme-
linin genomu, genler aras›ndaki önemli dü-
zenleyici bölgelerin belirlenmesine de yar-
d›mc› olabilir. 
Haussler, tüm genom olmasa bile yaln›zca
birkaç gen oluflturmaya yetecek kadar bir
DNA diziliminin sentezlenmesinin, ata me-
meliye ait birkaç genin yapay olarak olufltu-
rulmas›na olanak sa¤layaca¤›n› söylüyor.
Bunlar›n, örne¤in bir fareye nakledilmesiyle
de ifllevleri ve nas›l çal›flt›klar› anlafl›labile-
cek. 
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‹pekböce¤i Genomu

Çinli ve Amerikal› araflt›rmac›lardan
kurulu bir ekip, ipekböce¤ini de
(Bombyx mori ) gen dizilim haritas›
ç›kar›lan organizmalar aras›na katt›.
‹pekböce¤i, uzun süre önce
meyvesine¤i ve sivrisine¤in atalar›ndan
ayr›lm›flt›.  Bu iki (dipteran) böce¤in
genom dizilimleri daha önce
belirlenmifl oldu¤undan, “lepidopteran”

ipekböce¤inin gen haritas›n›n, böcek
genlerinden birço¤unun evrim ve
ifllevlerine ›fl›k tutmas› bekleniyor.
Bu arada gen dizilimi üzerinde
yap›lacak yeni çal›flmalar›n, genlerde
meydana gelen de¤iflimlerin, böcek
anatomilerinde yol açt›¤› dramatik
de¤iflimleri de ayd›nlataca¤›
umuluyor. 
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